Курс "Алгоритмы в биоинформатике".
Описание: Курс знакомит с фундаментальными алгоритмическими подходами, лежащими в основе современной биоинформатики. На примере задач анализа биологических последовательностей рассматриваются динамическое программирование, строковые алгоритмы и структуры данных, графовые методы, алгоритмы кластеризации, построения филогенетических деревьев и вероятностные модели. Эти подходы применяются к выравниванию последовательностей, поиску по геному, сборке геномов, предсказанию структуры РНК, анализу эволюционных связей и другим актуальным задачам биоинформатики.

